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RESUMO 
O método de dinâmica molecular oferece uma aproximação 
particularmente conveniente para o estudo da dinâmica estrutural 
de membranas por abranger simultaneamente escalas temporal e 
espacial, com uma precisão dificilmente acessível à técnicas 
experimentais de resolução atômica. Desta forma, simulações de 
dinâmica molecular possuem o potencial de complementar medidas 
experimentais ao nível molecular e em escala de tempo de nano a 
microsegundos. Serão apresentados resultados recentes de 
trabalhos no Grupo de Modelagem de BioMateriais (BioMat@UFPE) 
ilustrando o uso do método de dinâmica molecular para investigar 
mecanismos de ação de peptídeos antimicrobianos em membranas 
biológicas. 
 


